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Résumé :

Le mycétome est une maladie infectieuse chronique négligée dans les régions tropicales et subtropicales qui peut entrainer une
invalidité grave. En considérant les agents responsables, le mycétome est classé en eumycétome (champignon) et actinomycétome
(bactérie). La stratégie diagnostique repose sur la présentation clinique et I'identification des agents responsables du mycétome.
L'identification précise des agents responsables est une priorité pour le diagnostic du mycétome. Les outils d'identification actuels
comprennent les techniques moléculaires, la cytologie, I'histologie et la culture des grains qui est I'outil de référence. Les techniques
moléculaires sont I'outil le plus fiable, mais il est colteux et donc peu utilisé dans les zones endémiques, tandis que la culture est
longue, difficile et nécessite un personnel expert. La cytologie et I'histologie sont des outils simples, rapides et bon marché.
Cependant, la cytologie est loin d'étre satisfaisante en termes de performances car elle a tendance a donner des résultats faussement
positifs. Bien que I'histopathologie soit considérée comme I'outil optimal a utiliser dans les zones endémiques, elle nécessite un
pathologiste expert pour une identification concluante qui fait défaut dans les zones rurales endémiques. Avec I'avenement des
approches numériques, des algorithmes automatisés d'analyse d'images peuvent étre utilisés comme solution a ce probléme.
L'objectif principal de cette these est de développer une nouvelle méthode diagnostique de calcul pour le diagnostic du mycétome
a l'aide d'images microscopiques histopathologiques. Premiérement, nous créons la premiére base de données d'images
microscopiques de mycétomes. Cette contribution découle de la nécessité d'un ensemble de données pour le développement de
modeles de calcul. Ensuite, nous présentons une nouvelle méthode de calcul pour discriminer semi-automatiquement les agents
responsables du mycétome. La méthode est basée sur I'analyse radiomique de grains de mycétomes segmentés manuellement et
I'analyse de discrimination des moindres carrés partiels (PLS-DA). Le modele présenté peut jouer un réle fondamental dans un centre
clinique non spécialisé car il atteint une précision comparable a celle des pathologistes experts. Enfin, nous introduisons une méthode
de segmentation automatisée pour les grains de mycétome. La méthode de segmentation est un modéle de type Convolution Neural
Network (CNN) basé sur I'architecture U-net. Il permet I'automatisation et la rapidité des méthodes de discrimination. En conclusion,
cette thése présente a la fois une méthode automatisée de diagnostic des images microscopiques histopathologiques du mycétome
et une méthode semi-automatisée de différenciation des grains de mycétome.



